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U6 promoter: 			2707-2947
SV40 promoter: 		3090-3308
ColE1:				7257-7845
PuroR: 				3322-3921
CMV promoter: 		4707-4910
tRFP: 				5062-5757
CmR: 				7922-8581
AmpR: 				8554-8653
5’LTR: 				7015-7195
3’LTR: 				834-1014


